
Hankedata
Sari Timonen

Mikrobiologian ja biotekniikan osasto

Elintarvike- ja ympäristötieteiden laitos



Sekvenssidata
• Tunnistusgeenit

• Metagenomit

• Koko genomit

• Funktionaaliset geenit

Yhdistelmädata
• Sukupuut

• Lajinimet



EMBL 1974

• European Molecular Biology Laboratory

• 1981 EMBL perustaa ensimmäisen keskitetyn
sekvenssitietokannan (EMBL Data Library) 

• DNA Data Bank of Japan DDBJ yhteistyöhön

• 1988 kansainvälinen sekvenssidataverkosto EMBnet



NCBI 1988

•National Center for Biotechnology
Information

•1988 FASTA
• sekvenssien linjaus datapankkidataan

•1990 BLAST
• sekvenssien nopea vertailu ja löytäminen

•1991 Entrez
• sekvensseihin liittyvän tiedon löytäminen



GenBank 1992

•Kaikkien sekvenssipankkien yhteinen 
keskustietokanta

•NCBI koordinaattorina

•1995 Genomes
• genomitiedon organisointi



Sekvenssipankin käyttö

• Julkaiseminen edellyttää sekvenssien 
säilömistä sekvenssipankkiin

• Suora käyttö

• Epäsuora käyttö



TCAGTAACACGTAGTCAACCTGCCCTGGAGACGCGAATAACCCCGGGAA
ACTGGGATTAATGCGTGATAGGTCACCTCATCTGGAAAGAGAGATGGCTT
AAAGGGGTACGCGGGCTTCTTCCGCGGATCTGCTCCAGGATGGGACTGC
GTCCGATCAGGCTGTTGGCGGGGTAATGGCCCACCAAACCTGTAACCGG
TACGGGCCTTGAGAGAGGTGGCCCGGAGATGGACACTGAGAGAAGGGT
CCAGGTCCTACGGGGCGCAGCAGGCGCGAAACCTTCGCAATGCGCGAAA
GCGTGACGAGGTTAATCCGAGTGACTTCCGCTGAGGAGGTCTTTGTCAG
CTATAAATAGGCGGGCGAATAAGGGGAGGGCAAGCCTGGTGTCAGCCGC
CGCGTAATACCAGCTCCTCGAGTGGTCGGGGCGATTATTGGGCCTAAAGC
ATCCGTAGCCGGTTCCGTAGGTCTTCTGTTAAATCCAACCGCTTAACGGTT
GACCTGCAGAAGATACCGCGGGACTAGGAGGCGGGAGAGGCGGACGG
TACTCCGCGTGTAGGGGTAAAATCCTTTTGATCCGCGGAAGACCCCAGTG
GCGAAGGCGGTCCGCCAGAACGCGCTCGACGTGAGGGATGAAAGCTGG
GGAGCGAACCGGATTAGATACCCGGGTAGTCCAGCCGTAACGATGCTAGC
TAGA 

Sekvenssipankin suora käyttö



Sekvenssipankin suora käyttö



Sekvenssipankin suora käyttö



• Omat linjaukset

• Yhteiset kuratoidut linjaukset

Sekvenssipankin epäsuora käyttö
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Unknown archaeon

Sekvenssipankin epäsuora käyttö

Sukupuut



Eliöiden määrä

Rinta-Kanto et al. 2016



Metagenomit
Accession Sample Name Organism Tax ID BioProject id

SAMN03742615 LJ1 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758562 LJ7 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758563 LJ10 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758564 LO1 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758565 LO6 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758566 LO11 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758567 SI1 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758568 SI5 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758569 PJ1 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758570 PJ8 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758571 VJ1 wood decay metagenome 1593443 285725

SAMN03758572 VJ10 wood decay metagenome 1593443 285725



Vastepinta, bakteereiden yleisyys puun tiheyden mukaan, kg/dm3

Monimuuttuja-analyysit



Koko genomit

• Tieto siitä, millainen eliö on

• Toiminta, rakenteet, sietokyky, merkitys…

• Suurin osa eliöistä on ihmissilmälle 
näkymättömiä, eikä niitä osata kasvattaa



Funktionaalisten geenien 
analyysit

• Tieto eliöiden rakenteista ja toiminnasta

• Tieto toiminnallisista häiriöistä



Sekvenssidata
Eettisiä kysymyksiä

• Terveystiedot 

• Patentointi 

• Hirviöt

• Tuhoaminen 

• Ymmärrys
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Yhdistelmädata

•Eliöiden sukulaisuussuhteet
•DNA-datat
•Morfologinen data
• Funktionaalinen data
•Ryhmien yhdistely

•Eliöiden lajinimet
• Sukulaisuussuhteet
•Historia
• Säännöt ja päätökset



Tree of Life project



Tree of Life project



Lajien nimet ja sukulaisuussuhteet



• Meriittilaskurit

• Oikeudet

• Ylläpito

Yhdistelmädata
Eettisiä kysymyksiä ja 

käytännön pulmia



Kiitos!
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